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L'évolution du social b supergene en fourmi de feu

[l a récemment a été mis en évidence que les supergenes (= qui sont des
combinaisons de plusieurs génes co-adaptés et co-hérités insérées cote-a-cote au
sein de larges sections de chromosomes inversées) sont des éléments
fondamentaux de l'architecture des génomes, souvent a I'origine de la régulation
de I'expression de phénotypes complexes. Nous ne connaissons pourtant a
I'heure d’aujourd’hui que trés peu de choses quant a I'émergence et I'évolution
de ces supergénes. Ici nos avons réalisé une analyse comparative des génomes
d’un trés grand nombre d’'individus de plusieurs espéces de fourmis de feu afin
d’étudier I'origine d’un grand supergéne qui est trés peu affecté par la
recombinaison génétique et qui Qarie beaucoup selon I'organisation sociale des
colonies de fourmis, the supergéne social b (Sh). Nos résultats ont montré que le
supergeéne présent dans le génome de la fourmis Solenopsis invicta a subis trois
inversions au cours de son évolution, qui ont affecté trois génes codants. De plus,
une analyse phylogénétique complémentaire a mis en évidence que ces
inversions ont été conservées au sein de six espéces proches de fourmis de feu
sociales, suggérant une origine unique et commune du supergéne Shily a ~0.31
millions d’années, et sa conservation au travers de multiples événements de
spéciation. Pour finir, notre étude a révélé I'action d’'une pression de sélection
purifiante tres importante sur I'haplotype Sb, ainsi qu'un flux de génes
(recombinaison génétique) faible mais continu entre le supergéne Sb et ses
régions homologues au cours de I'évolution du chromosome social. Notre étude
est la plus compléte et informative a ce jour quant aux innovations génomiques
structurelles et les forces sélectives impliquées dans I'évolution de la socialité

chez les insectes.



